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Cil

e vV ramci pripravy seminare byl analyzovan
rustovy hormon u lina obecného (Tinca
tinca)




Uvod

« LIN OBECNY

— tradiCni ryba chovana v rybnicich stredni a
vychodni Evropy

— produkce lina v CR: 206 — 275 tun

— snaha o jeho uplatnéni v technicke akvakulture,
nevyhodou relativné pomaly rust

— mozné pouziti genetickych metod pro urychleni
rustu
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e Rustovy hormon (Growth hormone, GH)
— patri k polypeptidovym hormonum
— tvoren v hypofyze obratlovcu

— reguluje somaticky rust, ma vliv na
metabolismus proteinu, lipidu a sacharidu

— podporuje rovnéz syntézu NK
— optimalni u€inky GH se uskutecnuji pouze za
spoluucasti hormonu stitné zlazy a insulinu



Sekvenovani GH lina obecného

o Ze sekvence DQ980027 636 bp mRNA linear
Tinca tinca growth hormone (GH) mRNA,
complete cds. — byly navrzeny primery

LGH 1A GGT GGT GCT GGT TAGTTT GTT

LGH 1B TGT GTTTCATCT TTC CCA GTG




Ziskana sekvence lina obecného bez intronu mezi exony 1 a 2

L

ATGGCTAGAGCCATGGTGC TG TTGTCGGTGETGCT GETTAGTTTGTTGGT GALC CAGGGG
AGAGCCTCAGAGALCCAGT GG CTC T T D D BRI T T4 ACACCTGCALD
CAGCTGGCTGCAMALATGATT AACGACTTTGTAAGATTTCCATTCAMATC TATTCAGALT
TAGTAGATTCTALCCAGAACAALAACAATTGOTCAALCCTATTCALGTAL ALLAATATGA
GOTTALLGGGATAGTTCACCE AAAAATGALLATTC TETTATCATTTGCTC ACCCTC GAGT
TGTTCCALLCCTGTATGAACTTCTTTCTTCTGC TGO ALCACALAAGALGAT ATTTTALAGA
ATATGGGTAACCAAACAGTTGATTGACTTCCATAGTATGGGGGAMLLALL CTTTGGLACL
ACTTGAGGGTGAGTALLT GAL GACAGAATTTTCAT TTTTGAGT GALCTAT CCCTTTTTGT
AAGTGTTCTTTGCATTTCTAT CAGATGCATTTGTT GATTTAGC TATTTGAGTGAATAL AL
TGTATTATAGTALATACGATT TTCCTTTTGTTATC ALGEAGGACALCETE TTGL CTHAGE
AACGLAGACAGCTGAGTAALL TCTTTCCTCTGTCT TTCTGCAACTCTGAC TCCATTGAGS
CGCCCACTGGEoAALGAT GALL CACAGAAGAGE TOAGTALGTAGACAGTAT GETTALALLT
GATGTTTTATTCAACAALATA TAGALCTATGALLC AAATAGTAGTGTCALACAATGALCE
AALATACAACATACTGTACALCAATACARMAALALA AL ATCTTGTTTTCACACAATTAGA
TGACAATTTTACTC TTTAAAT TGCTCAGAAATCAG ALLATGCTAAGTATT GTCTTGCACA
GTTTGGAALACACTTACACCAAATATGGGCAGCATAAACATCALLLATGGCTAGTGGTCT
GAAGCCTCCAGTATCCTTTTTTCTTTCTTCAGATG TTGAAGCTCCTTCGCATCTCTTTCD
GCCTCATCGAGTCCTGGGAGT TCCCCAGCCAGACT CTGRAGC GGALCC GTC TCAMLCAGCT
TGACCGTCGGALATCCCAACT AGATCACAGAGALG CTGGCCGACTTGALL GTGGEGCATCA
GLGTGCTCATCAAGGTRAGLGAGACCAGATTTATT CTAGGCTACTTCATT TTCTCACACA
GTGTGTCALGTGGTTTTACCA GRAGGTGTGATGGC ATCTTCTGGTCTTCT TE GEATAGCT
ATGTCATAATTTGLCATTTGTATC TOCAC AGH AT GICT GrAT G T Caus O A O LT G

GCTGCCTTTTGAGGATT TCTACTTGACCATGG GGGAGAGCAG
CTTCAGAGAGAGCTTTCGTCT TCTGGCTTGCTTCAAGALGGACATGCACAAGGTGGAAAC

TTACCTGAGGGTTGCAAATTG CAGGAGATCC C T - &




i Tasonom
= Eukamota

<
&
&

> QOO0

<
S

Fungi/Metazos group
E ume=tazoa

Bilsteria

Coclamata

D et @rostomia
Chordata

Cranata

Vertebrata

G nathostamata

T eleaztomi

> E uteleastanm

B chinopd erpgii
A chinopteri

=-p Meoptemngii

<> Teleoste]

< Elopocephala
=] {} Clupsocephala

= ".‘ Dtocephals
0 stariophypsi
O tophysi
Cypririphuysi
Cypriralormes
Ciptirondea

*4444

Ciprirndas

= [ Leusiscinae
D Tinca

= [0 PRazbhminae

[0 Danic

Porovnani lina obecného

s Daniem reriem

e Vyuziti zname sekvence
Dania reria k navrzeni
primeru na amplifikaci :

— rustovéeho hormonu (GH) na
zakladé fylogeneticke
pribuznosti (88% shoda mMRNA)

— housekeepingovych genu
(GAPDH, EEF1, TUBA1)
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ATGGCTAGRGCCAT GETCC TGTTGTCGET GETCC TCETTAGTTT T TR TCAACCAGE GG
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ACACCCTCAGRGRACCACC CECTCTT CARCAATCCACTCAT COCTETTCAACLCCT CLAC

* ETEEEEE EE O TE T AT ETEETEA AT AL LSS XA TEEEETEEETE LSS AT AT EEE AR
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CAGCTCACTAAMAT CTTTCCT CTGTCTTTCT CLAAC TCT GACTC CATTRAGGC CCCCACT

EFEE FEETEFEFETEEETETEE T A EE EEEETEEET T EEE TR AT EE L A EE bR kA
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Porovnani sekvence rustového hormonu Dania reria a lina
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Zaver

byly porovnany sekvence dvou fylogeneticky pribuznych
druhu tj. Dania reria a lina obecného

na zakladé zjistené homologie sekvenci byly navrzeny
primery pro GH a referencni geny

ziskané PCR produkty byly sekvenovany a nejdelsi
produkt byl i klonovan

byla potvrzena sekvence exonu a ziskana neznama
sekvence tfi intronu

byly optimalizovany reak¢éni podminky pro RT-PCR
u tesovaného setu vzorku nebyla vyznamné zvySena
genova exprese



Vyuziti

 vysledky budou vyuzity pro pripravovany
seminar, ktery bude poradan pro zajemce
z fad studentu MZLU v Brné

o ziskane poznatky budou dale vyuzity v
dalsi experimentalni Cinnosti
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